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GCS SeqOIAConventions

Alban LERMINE

Analyse Bioinformatique
10 ETP

Pierre BLANC
Interprétation 
178 Biologistes

GEN

IT

LMG

Biologiste-responsable - Michel VIDAUD

LBM

16 conventions avec 
Établissements hors GCS

Demande d’accréditation ISO 15189 (GC07 & GS07) déposée au en octobre 2021

LE LABORATOIRE SeqOIA

Michel VIDAUD

Wet-Lab - Logistique, Réception, 
Extraction, STHD (Integragen)

Alban LERMINE

Dry Lab - Bioinformatique

Pierre BLANC, Boris KEREN, Jennifer WONG 
Damien VASSEUR, Emmanuelle CLAPPIER, Michel VIDAUD

Interprétation des examens
190 Biologistes (47 hors GCS)

116 RCP d’amont 

1074 Prescripteurs

40 Assistants de prescription
(10 PNMR3 & 16 CG)



LE LABORATOIRE SeqOIA – DÉMATÉRIALISATION DE L’INFORMATION
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RÉPARTITION DES PRESCRIPTIONS – SeqOIA VS PFMG
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Gustave Roussy

Institut Curie

APHP

Maladies Rares & Oncogénétique Cancers
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du GCS

Ets 
extra-GCS

PRESCRIPTIONS ZONE SeqOIA – RÉPARTITION PAR ETABLISSEMENT
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Anomalies sévères de la différenciation sexuelle d’origine gonadique et hypothalamo-…
Syndrome de Marfan et pathologies apparentées, formes familiales d’anévrymes de …

Dysraphismes
Insuffisance ovarienne primitive

Paraparésies spastiques héréditaires du sujet jeune
Troubles du rythme héréditaires

Myopathies
Cardiomyopathies familiales

Troubles du spectre autistique sans déficience intellectuelle
Génodermatoses

Epilepsies pharmacorésistantes à début précoce
Maladies mitochondriales

Malformations et maladies congénitales du cervelet et du tronc cérébral
Maladies héréditaires du métabolisme

Ataxies héréditaires du sujet jeune
Maladies auto-inflammatoires et auto-immunes monogéniques

Dystonies ou mouvements anormaux rares du sujet jeune
Malformations oculaires

Néphropathies chroniques
Dystrophies rétiniennes héréditaires

Leucodystrophies
Surdités syndromiques et malformatives

Malformations cérébrales
Maladies osseuses constitutionnelles

Déficience intellectuelle
Syndromes malformatifs et  dysmorphiques sans déficience intellectuelle

Vague 1 (fév. 2019)
Vague 2 (jan. 2020)

Maladies Rares: 25 pré-indications ont plus de 25 prescriptions validées en RCP

~45%

~75%

PRESCRIPTIONS ZONE SeqOIA – RÉPARTITION PAR PRÉ-INDICATION



DÉLAI DE RETOUR DES RÉSULTATS ENTRE 2019 ET 2021

Maladies Rares et Oncogénétique

Cible: 3-4 mois
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LES RÉSULTATS SeqOIA EN QUELQUES CHIFFRES
Comptes rendus diffusés au 1er février 2022

prescrire
WGS

1944
TOTAL

601
CANCERS

52
ONCOGÉNÉTIQUE

1291
MALADIES RARES



RENDEMENT DIAGNOSTIQUE – GÉNOMES CONSTITUTIONNELS

Non-conclusifs
VSI d’intérêt 7%

Non-conclusifs
sans variant 55%

Concluants
38%



RENDEMENTS DIAGNOSTIQUES PAR PRÉ-INDICATION

Biais à contrôler

q Effectifs (nombre d’examens)
q Acuité des prescriptions
q Architecture génétique
q Explorations antérieures: ACPA, exome, panel(s)…
q Format d’analyse (quatuor, trio, duo…)



RENDEMENTS DIAGNOSTIQUES PAR PRÉ-INDICATION (BILAN MENSUEL)

Disponible sur 
le site Web



FOCUS FOETOPATHOLOGIE

Comptes rendus diffusés121

Meilleur délai20 Jours
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37%
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Rendement Diagnostique

Concluant Non-conclusif (VSI) Non-conclusif

23% de novo
14% AR risque ¼



Formation continue – webinaires biologistes

SeqOIA A HABILITÉ LA QUASI-TOTALITÉ DES BIOLOGISTES DE LA ZONE NORD 

LE « MODÈLE » SeqOIA

Assistants Juniors d’interprétation14

Animation collective 13 RICB

Biologistes habilités à la validation des examens

Génétique Constitutionnelle Génétique Somatique

Intra GCS Extra GCS Intra GCS Extra GCS

109 41 50 613 ACG/AGM

136 AGM
1 ACG

16 AGM



LE « MODÈLE » SeqOIA

Développer des applications au plus près des besoins

?

Un collectif pour anticiper ces besoins

SeqOIA - Groupes Bioinfo

SeqOIA-IT Groupe 
Constitutionnel

Alban LERMINE
Camille BARETTE

Saadia BENJELLOUN
Nicolas DERIVE

Laurent FROBERT
Adrien LEGENDRE
Pierre MARIJON

Mouhamadou NIANG
Aurélien DE REYNIES

Virginie SAILLOUR

Pierre BLANC
Jérôme BOULIGAND

Audrey BRIAND
Cyril BURIN DES ROZIERS

Benjamin COGNE
Andrée DELAHAYE
Jean-Madeleine DE 

SAINTE AGATHE
Marie DE TAYRAC
Laïla EL KHATTABI

Jonathan LEVY
Boris KEREN

Antonio RAUSELL
Sacha SCHUTZ
Thomas SMOL

Yoan VIAL

Groupe
Somatique

Jennifer WONG
Ivan BIECHE

Emmanuelle CLAPPIER
Marc DELOGER
Tom GUTMAN
Rathana KIM

Ludovic LACROIX
Pierre LAURENT-PUIG

Laetitia MARISA
Julien MASLIAH
Gaëlle PIERRON

Etienne ROULEAU
Nicolas SERVANT
Damien VASSEUR





gLeavesAD - gLeaves AGGREGATION DATABASE



MERCI à tous les

PRESCRIPTEURS

AS
BIOLOGISTES DU LBMMS

ASSISTANTS DE PRESCRIPTION

NOUS SUIVRE

https://laboratoire-seqoia.fr

GCS SeqOIA

#assisesgenetique


